
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       20                            
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83550474.q  ~~~~~MAASVARVLLAAAVFFAAVAAAAAASSSA~~~~~~~~~~AAVAALMEFKTK~LDDVDGRLSSWDAAGGSGGGDPCGWPGIACS~~~~~~~~AAMEVTAVTLHGLNLHGELSAAVCALPRLAVLNVSKNALAGALPP~GLAACRALEVLDLSTNSLHGGIPPSLCS~LPSLRQLFLSENFLSGEIPAAIGNLTALE 
15225805.p  MGWWIFEFKKESKSMFVGVLFLLTLLVWTSESLN~~~~~~~~~~SDGQFLLELKNRGFQDSLNRLHNWNGIDET~~~~PCNWIGVNCSSQGSSSSSNSLVVTSLDLSSMNLSGIVSPSIGGLVNLVYLNLAYNALTGDIPR~EIGNCSKLEVMFLNNNQFGGSIPVEINK~LSQLRSFNICNNKLSGPLPEEIGDLYNLE 
83571276.q  ~~~~~~~~~~~~MAPLHRRLLHLAVVFAGLLLPGVRAGTGGAASGDAGALLAARAA~LTDPTAALSAWR~~~~~~GDNLCRWPHVACD~~~~~AAAGNAAVSNGVITGLYLVRSVPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RGALETLNLASNNFSGELPAAYGGG~~~~ 
AK072348.q  ~~~~~~~~~~~~MTPLLLLLLALAAGAGAASFP~~~~~~~~~~~ADFANLFAAKAA~LSDPSSALAAWDPGLSP~SLSPCRWPHLLCSN~~~PSSSSSAAIAAVLLSNLSLAGEFPAPLCELRSLALLDLSY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NDLTGPLPGCLAA~MPSLRHLDLAGNGFSGEVPRSYGAG~~~~ 
AK067723.q  ~~~~~~~~~MGSGSLLLSLLLVLVVVNVGVAVN~~~~~~~~~~~QDGLSLLDARRA~LAAPDGALADWN~~~AR~DATPCSWTGVSCD~~~~~AGVGGGAVTGISLAGLNLTGSFPAALCRLPRVASIDLSYNYIGPNLSSDAVAPCKALRRLDLSMNALVGPLPDALAA~LPELVYLKLDSNNFSGPIPESFGR~~~~~ 
15235312.p  ~~~~~~~~~~~~MLYCLILLLCLSSTYLPSLSLN~~~~~~~~~~QDATILRQAKLG~LSDPAQSLSSWSD~~NN~DVTPCKWLGVSCD~~~~~~~~ATSNVVSVDLSSFMLVGPFPSILCHLPSLHSLSLYNNSINGSLSADDFDTCHNLISLDLSENLLVGSIPKSLPFNLPNLKFLEISGNNLSDTIPSSFGE~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83550474.q  ELEIYSNNLTGGIPTTIAALQRLRIIRAGLNDLSGPIPVEISACASLAVLGLAQNNLAGELPGELSRLKNLTTLILWQNALS~GEIPPELGDIPSLEMLALNDNAFTGGVPRELGALPSLAKLYIYRNQLDGTIPRELGDLQSAVEIDLSENKLTGVIPGELGRIPTLRLLYLFENRLQGSIPPELGELTVIRRIDLSIN 
15225805.p  ELVAYTNNLTGPLPRSLGNLNKLTTFRAGQNDFSGNIPTEIGKCLNLKLLGLAQNFISGELPKEIGMLVKLQEVILWQNKFS~GFIPKDIGNLTSLETLALYGNSLVGPIPSEIGNMKSLKKLYLYQNQLNGTIPKELGKLSKVMEIDFSENLLSGEIPVELSKISELRLLYLFQNKLTGIIPNELSKLRNLAKLDLSIN 
83571276.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPSLAVLNLIQNLVSGAFPGFLANVTALQELLLAYNSFSPSPLPDNLGDLAALRVLFLANCSLTGSIPPSVGKLTNLVDLDLSSNNLTGEIPPSIVNLSSLVQIELFSNQLSGRIPAGLGGLKKLQQLDISMNHISGEIPEDMFAAPSLESVHMYQN 
AK072348.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FPSLLTLSLAGNELSGELPAFLANVSALEELLLAYNQFAPSPLPETFTGIRRLQVLWLAGCNLVGDIPPSIGSLKSLVNLDLSTNNLTGEIPSSIGGLESVVQLELYSNQLTGSLPEGMSALKKLRFFDAAMNQLSGEIPADLFLAPRLESLHLYQN 
AK067723.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FKKLESLSLVYNLLGGEVPPFLGGVSTLRELNLSYNPFVAGPVPAELGNLSALRVLWLAGCNLIGAIPASLGRLGNLTDLDLSTNALTGSIPPEITRLTSVVQIELYNNSLTGPIPVGFGKLAELQGVDLAMNRLNGAIPDDFFEAPKLESVHLYAN 
15235312.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FRKLESLNLAGNFLSGTIPASLGNVTTLKELKLAYNLFSPSQIPSQLGNLTELQVLWLAGCNLVGPIPPSLSRLTSLVNLDLTFNQLTGSIPSWITQLKTVEQIELFNNSFSGELPESMGNMTTLKRFDASMNKLTGKIPDNLNLLN~LESLNLFEN 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83550474.q  NLTGTIPMEFQNLTDLEYLQLFDNQIHGVIPPMLGAGSNLSVLDLSDNRLTGSIPPHLCKFQKLIFLSLGSNRLIGNIPPGVKACRTLTQLQLGGNMLTGSLPVELSLLRNLSSLDMNRNRFSGPIPPEIGKFRSIERLILSENYFVGQIPPGIGNLTKLVAFNISSNQLTGPIPRELARCTKLQRLDLSKNSLTGVIPQ 
15225805.p  SLTGPIPPGFQNLTSMRQLQLFHNSLSGVIPQGLGLYSPLWVVDFSENQLSGKIPPFICQQSNLILLNLGSNRIFGNIPPGVLRCKSLLQLRVVGNRLTGQFPTELCKLVNLSAIELDQNRFSGPLPPEIGTCQKLQRLHLAANQFSSNLPNEISKLSNLVTFNVSSNSLTGPIPSEIANCKMLQRLDLSRNSFIGSLPP 
83571276.q  NLTGRLPATLAAAARLTELMIFANQIEGPFPPEFGKNCPLQSLDVSDNRMSGRIPATLCAGGKLSQLLLLNNMFDGAIPDELGKCRSLMRVRLPCNRLSGPVPPEFWGLPHVYLLELRGNAFSGNVGAAIGRAANLSNLIIDNNRFTGVLPAELGNLTQLVVLSASDNSFTGTVPPSLASLSVLFLLDLSNNSLSGEIPR 
AK072348.q  ELTGRVPATVADAAALNDLRLFTNRLVGELPPEFGKKSPLEFLDLSDNRISGEIPATLCSAGKLEQLLMLNNELVGPIPAELGQCRTLTRVRLPNNRLSGAVPPDMWGLPHLYLLELAGNALSGAVAPAIATARNLSQLLISDNRFAGALPPELGSLPNLFELSASNNVFSGPLPASLTVVTTLGRLDLRNNSLSGELPR 
AK067723.q  SLTGPVPESVAKAASLVELRLFANRLNGTLPADLGKNSPLVCVDMSDNSISGEIPPAICDRGELEELLMLDNKLSGRIPDGLGRCRRLRRVRLSNNRLDGDVPAAVWGLPHMSLLELNDNQLTGVISPVIGGAANLSKLVLSNNRLTGSIPPEIGSASKLYELSADGNMLSGPLPGSLGGLEELGRLVLRNNSLSGQLLR 
15235312.p  MLEGPLPESITRSKTLSELKLFNNRLTGVLPSQLGANSPLQYVDLSYNRFSGEIPANVCGEGKLEYLILIDNSFSGEISNNLGKCKSLTRVRLSNNKLSGQIPHGFWGLPRLSLLELSDNSFTGSIPKTIIGAKNLSNLRISKNRFSGSIPNEIGSLNGIIEISGAENDFSGEIPESLVKLKQLSRLDLSKNQLSGEIPR 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83550474.q  ELGTLVNLEQLKLSDNSLNGTVPSSFGGLSRLTELQMGGNRLSGQLPVELGQLTALQIALNVSYNMLSGEIPTQLGNLHMLEFLYLNNNELEGEVPSSFGELSSLLECNLSYNNLAGPLPSTTLFQHMDSSNFLGNNGLCGIKGKSCSGLSGSAYASREAAVQKKRLLREKIISISSIVIAFVSLVLIAVVCWSLKSKIP 
15225805.p  ELGSLHQLEILRLSENRFSGNIPFTIGNLTHLTELQMGGNLFSGSIPPQLGLLSSLQIAMNLSYNDFSGEIPPEIGNLHLLMYLSLNNNHLSGEIPTTFENLSSLLGCNFSYNNLTGQLPHTQIFQNMTLTSFLGNKGLCGGHLRSCD~PSHSSWP~HISSLKAGSARRGRIIIIVSSVIGGISLLLIAIVVHFLRNPVE 
83571276.q  SIGELKNLTLLNLSDN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLSGSIPEELGGMDKMSTLDLSNNELSGQVPAQLQDLKLLGVLNLSYNKLTGHLP~ILFDTDQFRPCFLGNPGLCYG~~~LCS~~~~~~~~~~~~RNGDPDSNRRARIQMAVAILTAAAGILLTSVAWFIYKYRS 
AK072348.q  GVRRWQKLTQLDLADN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLTGNIPAELGDLPVLNSLDLSNNELTGGVPVQLENLKLS~LLNLSNNRLAGVLP~PLFAGEMYKDSFLGNPGLCTGG~~SCS~~~~~~~~~~~~SGRRARAGRRG~~LVGSVTVAVAGVILLLGAAWFAHRYRS 
AK067723.q  GINSWKKLSELNLADN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFTGAIPAELGDLPVLNYLDLSGNRLTGEVPMQLENLKLN~QFNVSNNQLSGALP~PQYATAAYRSSFLGNPGLCGDNAGLCA~~~~~~~~~~~~NSQGGPRSRAGFAWMMRSIFIFAAVVLVAGVAWFYWRYRS 
15235312.p  ELRGWKNLNELNLANN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLSGEIPKEVGILPVLNYLDLSSNQFSGEIPLELQNLKLN~VLNLSYNHLSGKIP~PLYANKIYAHDFIGNPGLCVDLDGLCR~~~~~~~~~~~~KITR~~SKNIGYVWILLTIFLLAGLVFVVGIVMFIAKCRK 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSG~~~~~~~~~~ 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       10                 
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83550474.q  ~~~DLVSNEERKTGFSGPHYFLKERITFQELMKVTDSFSESAVIGRGACGTVYKAIMPDGR~~~~~~~RVAVKKLKCQGEGSN~~~~~~~~~~~~~~VDRSFRAEITTLGNVR~HRNIVKLYGFCSNQ~~~~DCNLILYEYMANGSLGELLH~GSKDVC~~~~~~LLDWDTRYRIALGAAEGLRYLHSDCK~~~~~PKVI 
15225805.p  PTAPYVHDKEPFFQESDIYFVPKERFTVKDILEATKGFHDSYIVGRGACGTVYKAVMPSGK~~~~~~~TIAVKKLESNREGNNNN~~~~~~~~~SNNTDNSFRAEILTLGKIR~HRNIVRLYSFCYHQG~~SNSNLLLYEYMSRGSLGELLH~GGK~SH~~~~~~SMDWPTRFAIALGAAEGLAYLHHDCK~~~~~PRII 
83571276.q  YNKRAIEVDS~ENSEWVLTSFHKVEFNERDIVNSLT~~~ENNLIGKGSSGMVYKAVVRPRS~~~~~~DTLAVKKLWASSTVASKK~~~~~~~~~~~~~IDSFEAEVETLSKVR~HKNIVKLFCCLTNE~~~~ACRLLVYEFMPNGSLGDFLHSAKAG~~~~~~~~ILDWPARYNIALDAAEGLSYLHHDFV~~~~~PAII 
AK072348.q  QRRWSTEDAAGEKSRWVVTSFHKAEFDEEDILSCLDD~~EDNVVGTGAAGKVYKAVLGNGARGGDDGAVVAVKKLWANGGAAKKAAAMEAGGGGGGGGKDTFEAEVATLGRIR~HKNIVKLWCSLSSG~~~~DRRLLVYEYMPNGSLGDLLHGGKGG~~~~~~~~LLDWPARHRIMVDAAEGLSYLHHDCA~~~~~PPIV 
AK067723.q  FNNSKLSADR~~~SKWSLTSFHKLSFSEYEILDCLD~~~EDNVIGSGASGKVYKAVLSNGE~~~~~~~VVAVKKLWGLKKGTDVE~~~~~NGGEGSTADNSFEAEVKTLGKIR~HKNIVKLWCSCTHN~~~~DTKLLVYEYMPNGSLGDVLHSSKAG~~~~~~~~LLDWSTRYKIALDAAEGLSYLHHDYV~~~~~PAIV 
15235312.p  LR~~ALKSSTLAASKWR~~SFHKLHFSEHEIADCLD~~~EKNVIGFGSSGKVYKVELRGGE~~~~~~~VVAVKKLNKSVKGGDDE~~~~~~YSSDSLNRDVFAAEVETLGTIR~HKSIVRLWCCCSSG~~~~DCKLLVYEYMPNGSLADVLHGDRKGGV~~~~~~VLGWPERLRIALDAAEGLSYLHHDCV~~~~~PPIV 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYE~~~PKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCK~~~~~~EYAVKIIDVTGGGSFSA~~~~~~~EEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETN~~~~TFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVT~~~~~~~~~~LSEKETRKIMRALLEVICALHK~~~~~~~~LNIV 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKG~~~~~EAETRVAVKTVNESAS~~~~~~~~~~~LRERIEFLNEASVMKGFT~CHHVVRLLGVVSKG~~~~QPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAK~~~~~~~~KFV 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEE~~~~~~~~VAVKIFSSREERSWFR~~~~~~~~~~~~~~~~~EAEIYQTVMLR~HENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVT~~~~~~~~~~~VEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIA 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83550474.q  HRDIKSNNILLDEMMEAHVGDFGLAKLIDISNSR~~~TMSAIAGSYGYIAPEYAFTMKVT~~~~~~EKCDIYSFGVVLLELVTGQSPI~QPLEQGGDLVNLVRRMTNSSTTNSEIFDSRLN~LNSRRVL~~EEISLVLKIALFCTSESPLDRPSMREVISMLMDAR~~~~~ASAYDSFSSPASEAPIEDDSSLKH~~~~~ 
15225805.p  HRDIKSNNILIDENFEAHVGDFGLAKVIDMPLSK~~~SVSAVAGSYGYIAPEYAYTMKVT~~~~~~EKCDIYSFGVVLLELLTGKAPV~QPLEQGGDLATWTRNHIRDHSLTSEILDPYLTKVEDDVIL~~NHMITVTKIAVLCTKSSPSDRPTMREVVLMLIESG~~~~~ERAGKVIVSTTCSDLPPPAPP~~~~~~~~ 
83571276.q  HRDVKSNNILLDADFRAKIADFGVAKS~IGDGP~~~ATMSVIAGSCGYIAPEYAYTIRVT~~~~~~EKSDVYSFGVVMLELVTGKSPM~SSDIGDKDLVAWAATNVE~QNGAESVLDEKIAEHFKD~~~~~~EMCRVLRIALLCVKNLPNNRPSMRLVVKFLLDIK~~~~~~GENKPKAMKITEALPAT~~~~~~~~~~~ 
AK072348.q  HRDVKSNNILLDADLRAKVADFGVARA~VSAAPP~~TAVSAIAGSCGYIAPEYSYTLRIT~~~~~~EKSDVYSFGVVMLELLTGKAPA~GPELGEKDLVRWVCGCVE~RDGVDRVLDARLAGAPRD~~~~~~ETRRALNVALLCASSLPINRPSMRSVVKLLLELR~~~~~~PESKEKAMAEEKPLLV~~~~~~~~~~~~ 
AK067723.q  HRDVKSNNILLDAEFGARVADFGVAKV~VEATVRGPKSMSVIAGSCGYIAPEYAYTLRVN~~~~~~EKSDIYSFGVVLLELVTGKPPV~DPEFGEKDLVKWVCSTID~QKGVEHVLDSKLDMTFKD~~~~~~EINRVLNIALLCSSSLPINRPAMRRVVKMLQEVR~~~~~~AEATRPRLEKDGKLSPYYYEDTSDQGSS 
15235312.p  HRDVKSSNILLDSDYGAKVADFGIAKVGQMSGSKTPEAMSGIAGSCGYIAPEYVYTLRVN~~~~~~EKSDIYSFGVVLLELVTGKQPT~DSELGDKDMAKWVCTALD~KCGLEPVIDPKLDLKFKE~~~~~~EISKVIHIGLLCTSPLPLNRPSMRKVVIMLQEVSGAVPCSSPNTSKRSKTGGKLSPYYTEDLNSV~~~ 
2phk_Phk    HRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEK~~~~~LREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPF~WHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWDDYSDTVKDLVSR~~~~~~~~FLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    HRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXX~~RKGGKGLLPVRWMAPESLKDGVFT~~~~~~TSSDMWSFGVVLWEITS~~~~~~~~~~~~~~LAEQPYQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPDN~~~~~~CPERVTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLH~~~~~PSFPEVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  HRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLS~~~~~~~QQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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